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CUP

Alle Gene, die ein roten Hintergrund haben, sind Gene, 
bei denen bereits Therapien zugelassen sind oder 
diese sich zurzeit in klinischer Erprobung befinden.
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*Anmerkung: ca. 90  % aller NTRK-Fusionen werden auf DNA-Ebene 
mit FoundationOne CDx spezifisch (PPV > 99  %) detektiert.2 
Diese Detektionsrate basiert auf einer Coverage aller Exons für 
NTRK1/2/3 und selektive Introns für NTRK1/2 und für ETV6, 
ein häufiger Rekombinationspartner für NTRK3.
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